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14th Annual Workshop of the National Reference Laboratories for E. coliin the
EU 4-5 November, 2019

EU:n VTEC referenssilaboratorion (EU-RLVTEC) jarjestamassa workshopissa oli mukana kansallisten referenssilaboratorioiden
(NRL) edustajia 26 EU-maasta ja EFTA-maista (Islanti, Norja, Sveitsi). Samassa yhteydessa jarjestettiinISO/TS 13136 STEC
menetel man uusimisen standardointikokous, johon Euroopan maiden edustajien lisdksi Kanada otti osaa. Osa esityksista tulee
saataville EU-RLVTEC:n verkkosivuille (http://www.iss.it/vtec).

Avauspuheenvuorossaan Stefano Morabito toi esiinvuonna 2018 julkaistun WHON raportin (Shiga toxin-producing Es cherichia coli
(STEC) and food: attribution, characterization, and monitoring: report https://apps.who.int/iris/handle/10665/272871) ja
suosituksen siirtymisesta seroryhmiin nojaavasta seurannasta STEC virulenssitekijoihin. Muistutettiin my6s elintarvikeseurannan
aukoista: tuote, josta ei ole taustatietoa STECin esiintymisesta, ei pidad va heksya mahdollisena STECin|dhteena. Tarkeimmat
lahteet ovat naudanliha, maitotuotteet ja kasvikset.

Update on theannualreportingof STECin the EU and on EFSA activities for molecular typing data collection for
food and animalisolates (Mirko Rossi, EFSA)

EFSA esitteli STEC infektioiden esiintymistd vuonna 2017, jolloinihmisten infektioiden maara oli 6073 tapausta. Esiintyvyys
ihmisilla keskimaarin 1,77/100000 (Irlannilla edelleen suurininsidenssi yli 16). 1SO/TS 13136 menetel ma on hyvinkaytossa
elintarvikenaytteille (97% raportoineista kdytti). Elintarvikkeiden |6yddksissa seroryhma 0157 yleisin (6,2 %), seuraavaksi
seroryhmat 0103 ja 026.

Mol ekyylibiologisten tyypitysmenetel mien kdyttéénottoon ja harmonointiin liittyen laaditaan kantojen (molekyyliepidemiologisen)
tyypityksen priorisointi: kansainvaliset epidemiat, kansalliset epidemiat ja kansainvaliseen kaupankayntiin liittyvat bakteerikannat.
EFSA on tunnistanut yhdeksi kriittisimmaksi tekijaksi tyypityksen kayttéonotolle sellaisten bioinformatiikkapalveluiden
saatavuuden, jotka pystyvat vastaamaan monipuolisiin tarpeisiin eri riskinarviointielimille. Tulevassa toimintamallissaajatuksena
on kysya ihmisten sairastumisiin liittyvien tapausklustereiden (5 tapausta) kohdalla elintarvikes ektorilta, onko esiintynyt vastaavia
cgMLST tyyppeja, jotka eroavatalle 8 alleelia humaanikannasta. EFSA:n nakékulmasta kontaktipinnat epi demianselvitystilanteessa
ovatEURL:t ja RASFF kontaktihenkil6t, joita kautta jasenmaihinollaan yhteydessa. EFSA suunnittel ee pel kkien cgMLST
alleeliprofiilienjakamista. Tahan paastaisiin kayttamalla identtisia pipelineja ja takaamalla analyysien toistettavuus. Tall6in
kapasiteetti rakennettaisiin jasenmaan tasolle, resurssit eivat olisi keskittyneitd, ja jdsenmaan ei tarvitsisijakaa raakasekvensseja.

ECDC:n puheenvuorossa (Saara Kotila) esiteltiin ECDC:n tul evaisuuden suunnitel mia molekyylityypityksen sisillyttamisesté
epidemianselvityksiin: https://www.ecdc.europa.eu/en/publications-data/ecdc-strategic-framework-integration-molecular-and-
genomic-typing-european. Interaktiivisista klustereiden visualisointityokaluista mainittiin BioNumerics ja Microreact.
Datapankeista BioNumerics ja BIGSdb (Bacterial Isolate Genome Sequence Database). ECDC ei pakota jasenmaita kdyttamaan
ndita systeemeitd, mutta sekvenssit analysoidaan vertailutilanteessa niiden kautta, jos sitd ei ole jotehty.

FAO activities on STEC and other pathogenicE. coli(Christine Kopko, FAO)

Codex (CCFH) pyynnosta kaynnistettiin JEMRA asiantuntijatapaamiset STEC:in osalta. Tapaamisten (2017 ja 2018) perusteella
julkaistiinSTEC in food (attribution, characterization and monitoring, kts. linkki alussa). Raportissa on tietopuutteita L hi-lddn osalta,
vaikka tietoja saatiinkin muualta melko kattavasti. Uunituore julkaisu on Source attribution of STEC (juuri painossa): Attributing
illness caused by STEC to specific foods. Raportin mukaan epidemioissa varmistettuina ldhteina tarkeimpina esiintyy naudanliha
n.30% ja tuoretuotteet n. 30%. Samalla on kdynnistymassa uusi projekti, joka keskittyy etenkin naudanlihan ja kasvisten
tiedonkeruuseen. Tarkoituksena on esim. pdivittaa kasvisten mikrobiologisten riskienkartoitusraportti (vuodelta 2008).

Situation of STECinfections in Argentina (Isabel Chinen, INEI-ANLIS “Dr. Carlos G. Malbran”)

HUS tapausten esiintyvyys on 8-10/100000, yli 400 tapausta vuodessa ja tilanne on poikkeuksellinen muihin Etel &-Amerikan
maihinkin ndhden. Tassa lajissa Argentiina on myds maailmantilastojen ykkonen. HUS tapauksista noin 66% on STEC:in
aiheuttamia. Serotyypin 0157:H7 lisdksi valtaosa infektioista on serotyypin 0145:H28 (non-motile) aiheuttamia. WGS datan


http://www.iss.it/vtec
https://apps.who.int/iris/handle/10665/272871
https://www.ecdc.europa.eu/en/publications-data/ecdc-strategic-framework-integration-molecular-and-genomic-typing-european
https://www.ecdc.europa.eu/en/publications-data/ecdc-strategic-framework-integration-molecular-and-genomic-typing-european
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keraamisessa Argentiina on ollut mukana mm. Genome TRAKR (FDA) projektissa. Kantojen analysoinnin perusteella genominen
linja clade 8 on yleisin maassa. Ripulikolien analytiikkaan on panostettu eri tavoin (real-time PCR, WGS, Maldi-Tof). Analytiikka
koskee kuitenkinveriripulitapauksia, eika laajentamista kaikkiin ripulitapauksiin ol e viela suunniteltu.

Baking flour as an emerging vehicle for STEC (Alex Gill, Health Canada)

Alkuun puhuja esitteli myllyssa ta pahtuvaa viljan jauhatusprosessia. Jyvanjauhatuksessa keskitytd an |l eipomoteollisuuden
vaatimuksiin oikeasta tuotteesta (leipoutuvuuden kannalta), ei mikrobiologisiin riskeihin. Jauhatus ei ole yksinkertainen prosessi—
eri jyvaerat sekoittuvat jatkuvastija niita kierratetd an prosessissa, joissa tarkkelys (jauho) erotetaan. Olosuhteet ovat kuivat,
eivatka sisalla mikrobikonta minaatioita vdhentavia toimenpiteita tai prosesseja. Jauhokuoriaiset kolonisoivat jatkuvasti myllya,
joten tietyin aikavalein (kun niiden maara lisdantyy kestamattomaksi) mylly desinfioidaan kuoriaisten havitta miseksi. Jyva sisaltaa
"luontaisesti” E. coli-bakteereita 3,4 - 4,5 | og cfu/g (normaali taso jyvissad). Myllyn prosesseissa bakteerille edullinen
lisaantymiskohta on lampokasittely jaja esim. hyOnteiset voivat lisata E. coli konta minaatiota. Naytteenotoilla oli pystytty
osoittamaan, etta kuoriaiset toimivat E. coli -bakteerienkantajina. STEC seroryhmina epidemioissa ovat esiintyneet 0121ja 026,
esim.vuonna2017/2018 seroryhm& 0121:H19 (stx2a, eae, hlyA). Jauhojen MPN maarityksessa STEC:i & todettiin 0,15-0,43
MPN/100 g (Gill etal 2019 https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S0740002018310177?via%3Dihub).
Samaanaikaan STEC |6yddsten kanssa epidemiajauhoissa ei esiintynyt kohonneita koliformimaaria. Kanadassa on tehty
satunnaisia | 6ydoksida myos serotyypeista 08:H28ja 0146:H21 (ndihin ei liittynyt sairastumisia). Kahden vuoden seurannassa sama
0121 kanta pystyttiin eristdmaan jauhoista uudestaan, genomissa (cg) korkeintaan 7 alleelin eroja epidemian aiheuttaneeseen
kantaa (yli 2500 alleelin analyysissa). Kyseiselld serotyypinkannalla viivastynyt | aktoosin kayttd, joten tutkittiin Lac operoni
kolmelta kannalta. Havaittiin B-galaktosidaasigeenin korvautuminen geenien valiin tunkeutuvalla transposaasilla. Kuitenkaan STEC
kantojen sdilyvyyden syytd genomitasolla ei vield ole selvitetty. Viivastynyt | aktoosinkayttd voisi korreloida sailymiseen, mutta
tdma selvitetdan jatkotutkimuksissa.

Yhteenvetona todettiin, ettd myllyteollisuus on vanhaa ja perinteistd, jyvissa on jatkuvasti E. colia. Todennakoisesti erittdin kestava
STEC tyyppi (sdilyiyli 2 vuotta) on paassyt pesiytymaanjauhoihin epidemiatapauksissa. Hyvia naytteenottotapoja tarvitaan, koska
STECtaso <1 MPN/100gvoi aiheuttaa epidemian. Kvalitatiivisia tul oksia voi kdyttaa MPN m3 dritysasetelmassa. Jauhot ovat
kasittelematonta ruokaa, ja kuluttajiin Kanadassa yritetaan vaikuttaa, etta tietoisuus tasta lisdantyisi (ka kkutaikinoiden maistelu tai
syominenraakana ei ole suotavaa). Itseasiassa elintarviketeollisuus oli paljon helpompi vakuuttaa vaaroista, kuin kuluttaja.

Euroopantilanteesta keskusteltiin ja todettiin ettd se ei todenndkdisesti eroa Pohjois-Amerikantilanteesta. STEC |6ydoksia
jauhoissa on tehty eri puolilla Eurooppaa, mm. Sveitsissadesiintyvyys oli 9 % kun 93 naytetta tutkittiin
(https://ifoodprotection.org/doi/10.4315/0362-02 8X.JFP-18-593). Saksassa myds tutkimuksia (kts. alla Elisabeth Schuh, NRL
Germany esitys). EURL vetosi voimakkaasti jdisenmaiden vertailulaboratorioihin, jotta ne hankkisivat tutkimustietoa STEC:in
esiintyvyydestd jauhoissa omissa maissaan.

Mainostettiin myos seuraavaa STEC kongressia: Banff, Alberta, Canada 9-12.5.2021

Komission puheenvuorossa Pamina Mika Suzuki selitti STEC riskinarvioinnin (analyysituloksien tulkinta) vaiheitaja EU:n
yhteisen ndkemyksenviipymista. Ennen yhteisen nakemyksen tydstamisen jatkoa haluttiin mmm. odottaa WHO JEMRA raporttia.
EFSA opinionSTEC:Sta julkaistaanjoulukuussa. Stefano Morabito toi esiin, ettd on jo paljontietoa STEC kantojen
patogeenisuudesta, mutta jasenvaltioiden pitdisi raportoida naita tietoja tarmokkaammin EFSA:lle. Komissio mainitsi
tiedonkeruukeinoistaan mm. RASFF-kaavakkeen, jolla ndihin tapauksiin liittyvistad kannoista saadaan kerattya tarkempaa tietoa.

The Danish Surveillance System for pathogenic E. coli infections (Flemming Scheutz, Statens Serum Institut,
Denmark)

Enterotoksigeenisten E. colien (ETEC) maarat ovat nousussa Tanskassa, kuntarkastellaan kaikkia ripulikoleja. Vaikka ETEC on
matkustukseen liittyva, muistutettiin ettd huomattava osa ETEC:istd on saatu kotimaassa. Flemming pohti, onko olemassa riittavia
elintarvikemenetel mia ndiden havaitsemiseen.


https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S0740002018310177?via%3Dihub
https://jfoodprotection.org/doi/10.4315/0362-028X.JFP-18-593
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STEC tapauksista stx1a muotoja on maarallisesti eniten (n.350/1260) kaikista STEC tapauksista. Taman jalkeen tulevia stx 2artai
stx2a- stx2c yhdistelm&a on alle 100. Genomisekvensointiin |dhetetyista kannoista huomattavassa osassa (175/1548) oli
poimittu/lahetetty vaara kanta (ei ol lutkaan patogeeninen E.coli). Hybridikantoja halutaan kutsua tasta eteenpainnimella”cross-
overs”. Naitd esiintyi tilastoissa 23 kpl ja mainitsemisen arvoinen on Escherichia albertii eae + stx2f. EXPEC O2:H6 serotyypin
ominaisuuksia on pohdittu, ja sen spekuloitiinolevan seroryhma, joka pystyy muuntumaan ottamalla kayttoon eri
virulenssitekijoita (yli patogeenisten E. colien lajirajojen). E.coli aiheuttaa noin puolet bakteremiatapauksista, jamaéaréd on
nousussa. Tanskassa 800 potilasta kuolee E. colin aiheuttamaan bakteremiaan vuosittain. Uropatogeenisesta E. colista on tehty
perhekohtainen tutkimus, jossa sama kanta kulki perheesséa aidilta (jolla virtsatietulehdus), isélle, lapselle ja jopa koiralle. Samaan
aikaanaiti hoidettiinantibiooteillaja padsi eroon kannasta. Kanta kuitenkin”s dilyi” perheessa hoitamattomilla perheenjasenilla.
Tallatavalla on selitetty toistuvia E. coli virtsatietulehduksia. Toinen esimerkki oli EXPECkanta 045:K1:H7, joka aiheutti vuosia
sitten meningiitinusealla lapsella. Tapauksessa pystyttiin osoittamaanyhteys kanojen E. coli dermatiittiin (APEC), joka siirtyi
syodysta kana-ateriasta kolonisoimaan perheenjasenia ja aiheutti myohemmin perheen imevaisikaiselle lapselle meningiitin.
Zoonoosiksi kutsuminen ei siis ole kaukaa haettua.

EXPEC patotyypinkasitteeseen kuuluvat UPEC (uropathogenicE. coli), NMEC (neonatal meningitis associated E. coli), sepsis
associated E. coli (SEPEC)ja APEC (avian pathogenicE. coli). EXPEC kantojenvirulenssimarkkereihin kuluufimH, fyuA, traTja iutA
geenit. SSI on julkaisemassa pian genomisekvenssit keratyille ExPECvirulenssigeeneille. Nama 38 ExPEC virulenssigeenia tullaan
lisaamaan CGE:n genomitietokantaan.

EURL (Valeria Michellacci) kertoi WGS tyypityksenkehittamisen yhteistyo projektista EURL:ien valilla. Val mistelevat
ohjeistusta mm. klusterianalyysinyhtenaistdmista varten. Esityksessa tuotiin esiin VTEC NRL:n vastauksien osalta, mita eri ohjelmia
ja datapankkeja kdytetdan. Katso kuva Valerian esityksesta (ei saatavilla raportin kirjoittamisen aikaan):
http://old.iss.it/vtec/index.php?lang=2 &anno=2019 &tipo=12

EURL:ien yhteisilla kursseilla tullaan kayttdmaan kolmea tydkalua (ARIES, BioNumerics ja SeqSphere). Epi demiaharjoituksessa
edetddn seuraavien kysymysten kautta: onkotietokannassa samoja 7 geenin MLST tyyppeja, onko kannoilla sama
virulenssigeeniprofiili potilaskannan kanssa, onko cgMLST analyysissd <15 geenin eroja potilaskantojen kanssa.

STECoutbreakin Iceland (Hrolfur Sigurdsson, NRLIceland)

Islannissa koettiin maan ensimmainen STEC epidemia kesalla 2019. Eldintilalla tarjottuun jaatel 66n liittynees sa epidemiassa oli 24
tapausta, joista22lapsiaja5:lle kehittyi HUS. Jaatelo oli pastoroitua, ja 50 jaatelondytteestd kahdesta eristettiin STEC, mutta ei
epidemian seroryhmaa 026:H11 (eristetty kanta oli 015). Jaatel6n myyntipiste sijaitsi hyvin lahelld (n. 5 m paassa) vieraille
avoimesta navetanovesta. Tiloja puhdistettiin painepesurilla, joten oliilmeistd, miten STEC paasi roiskeiden mukana
saastuttamaanjdatel6a. Tartuntareitteja oli myds nautojen silittely, suoraan ymparistota, jne. Naudoista pystyttiin eristamaan
epidemiakanta. Islannissa on aloitettu STEC seuranta i hmisissd vuonna 2014. Sitd ennen seurattiin ainoastaanSTEC 0157
infektioita (90-luvulta alkaen).

Update on therevision ofthe SO 13136 (Rosangela Tozzoli, EURL-VTEC)
STEC menetelmastandardinuusimisesta tehtiinseuraavat paatokset viime kesan CENTC 275/WG 6 kokouksessa:

TAG 18 tyoryhmaa pyydetdadn tuomaanesiin hyddyt ja haitat eae-geenin sdilyttdmisessa standardin 1 osassa
(elintarvikenaytteidenskreenaus) verrattuna siirtdmiseen osaan 2 (kantojen karakterisointi). Ryhmaa pyydettiintuottamaan
dokumentti vuoden 2019 loppuun mennessa.

STEC seroryhmien toteamisen alukkeet ja tunnistimet tullaan lisddmaan informatiiviseen (kaytta jalle vapaaehtoinen) liitteeseen,
jotta joustavampi mahdollisuus niiden lisdamiseksisdilyy. EN SO 13136-2 osaan tullaan lisadmaan stx-alatyypitja
enteroaggregatiivisen E. colin kohdegeenit. E. coli0157 standardin EN ISO/NP 16654/AMD2 muutos (el atusaineiden
laadunvarmistuksentestaus) tehddan huhtikuuloppuun2020 mennessa.

Results ofthe inter-laboratory study on the detection of STECin spent irrigation water (PT22)


http://old.iss.it/vtec/index.php?lang=2&anno=2019&tipo=12
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Rikastaminen tehtiin kierroksella EURL37 °C:een sijasta 41,5 °C:ssa (edellinen vastaava kierros PT 19 tehtiin 37 °C:ssa).
Osallistuneista laboratorioista noin80% laboratorioista sai oikean tuloksen PCR -skreenausmenetelmalla. Viljelymenetel malla 63 %
laboratorioista saioikeanvastauksen. EURL piti tul osta parantuneenaverrattuna PT19 -kierrokseen, jossa ainoastaan 17,2 %
laboratorioista pystyi eristamaan STEC:in (sama ymppimaars, eri kanta).

Results ofthe inter-laboratory study on the characterization of pathogenicE. coli (PT23)

Vertailukoe sisalsi STEC —bakteerien ja muiden patogeenisten E. colien tunnistamisen bakteerikannoista. EURL edel I ytti seuraavaa
tasoa tunnistukseen:

1) STEC/EPEC bakteerien paavirulenssigeenien tunnistus (stx- ja eae-geenit)

2) EAEC -merkkigeenien tunnistus (aggRja aaiC)

3) E.colinETEC-(It, sty st,-geenit) ja EIAC -patotyyppien (ipaH -geeni) tunnistus
4) MerkittavienSTEC -seroryhmien tunnistus (vahintdan 13 seroryhmaa)

5) stx-geenien alatyypitys

Kierrokselle osallistui 37 laboratoriota jatunnistettavanaoli 6 kpl kantoja. Laboratorioista noinpuolet (17 kpl) oli kdyttanyt
kokogenomisekvensointia kantojentunnistamisessa. Patotyypin maarittamisessa virheeksi ei katsottu kannan nro5 nimeamista
yksinomaan STEC:ksi (89% eli 31/35 osallistuneesta laboratoriosta oli tehnyt nain)tai ETEC:ksi, vaikka kyseessa oli ETEC/STEC
hybridikanta (cross-over-kanta). stx-geenien tunnistus ja serotyypitys oli sujunut laboratorioilta hyvin, tosin monilaboratoriooli
tyypittanytkannan 5 (02:H27) serotyypiksi 02/050, erityisesti WGS:ll4. O-antigeenisekvenssiwzx on identtinen serotyypeilla 02 ja
050, mutta wzy sekvenssi eroaa (molemmat sekvenssit ovat kuitenkin mukana serotyypityksen E.coli sekvenssitietokannoissa).
Stx-alatyypityksessa 16/35 laboratoriota oli tulkinnut alatyypin virheellisesti tai ei ollut palauttanut tul osta. EURLraportoi, etta
stx2a jastx2c geenien erottelu sailyi haasteena (tulkintavaikeus vaikuttaa kuitenkin liittyvan perinteiseen PCR-menetelmaan).
Osallistuneista laboratoriosta 71 % (25/35) ei ollut tunnistanut ETEC:in st, geenid kannallanro 5. Kannan raportoitiin olevan
mismatchia sekvenssissdan kantava variantti, tasta syysta PCR -negatiivisuutta ei katsottu virheeksi, vaikka WGS tekniikalla
havaitsematta jattd minen katsottiin virheeksi.

Eri maiden NRL:ien kuulumisia

Sabine Schlager, (NRL Itdvalta) kertoi viljelysta riippumattomien menetel mien kdyttddnotosta humaanipuolellaja siitd mika niiden
vaikutus on ollut esiintyvyyteen Itdvallassa. Vuosien 2016-2018 vililla sairaalalaboratoriot siirtyivat PCR-menetel miin. Eristysaste
onollut63% (lahetetyistd 67 PCR-positiivisestd naytteestd pystyttiin eristdmaan 42 kantaa). Toisella laboratoriolla (skreenaa vain
veriripulitapaukset) eristysaste oli 73%. Kun laboratorio kaytti ELISA-pohjaista skreenausta, eristysaste nousi 94%:iin. Keskimaarin
eristysaste on ollut 74%. Itavallassa nahtiin viisinkertainen esiintyvyyden nousu, kun ainoastaanyksi aluesairaalalaboratorio siirtyi
perinteisistd menetel mista PCR-skreenaukseen. Kes kimaarin esiintyvyys on noussut kolminkertaisesti. PCR-skreenaukseen
siirtymisenseurauksena aiemminaliedustettuina olleet idkkdammat vaestoryhmat (esim yli 65-vuotiaat) nousivat esiin
infektiotilastoissa. Vaikka STEC esiintyvyys nousi, HUS (hemolyyttis-ureeminen syndrooma) -jdlkitautien tapausmaarat | askivat
samaanaikaan. Valitettavasti Itdvallassa ndkyy HUS-tilastoissa 5-7 vuoden valein esiintyvyyden nousu. Osa 2010-uvun noususta
johtui 026 serotyypistd, mutta nykyisen nousun syy ei ole selvilld. Pohdittiin vaeston luonnollisen immunisoitumisen merkitysta
tilanteessa, koska muidenkin patogeenien esiintyvyystilastoissa voi esiintyd sama ilmid.

Kinga Wieczorek (NRLPuola) esitteli ruhojen (naudat, siatja broilerit) sivelyndyteprojektin tul oksia. Kaiken kaikkiaan PCR-
skreenauksessa positiivisia oli 30% (152/500). Naudanruhoissa todettiin skreenauksessa positiivisia 35% (115/300), joista 11%
viljelyvarmistettuja. Naudanlihan skreenauksessa 14% oli positiivisia, joista 5% varmistui viljelyssa. Sikojen ja broilerien osuus
viljelyvarmistetuissa oli pieni.
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Elisabeth Schuh (NRL Saksa) kertoi NRL Saksan vastaanottamien STEC kantojen ominaisuuksista. Jauhoista eristetyt STEC-kannat
edustivat melkoisoa osaa kasviperaisten |0ydosten ryhmassa. Vuosina 2014-2017 tutkittiin 51 jauhonaytettd, ja niista 19% oli
viljelypositiivisia. Esiintyvyys oli enemman myllykohtaista kuin viljalajikohtaista. NRLon tutkinut 105 isolaattia, jotka eristetty
pddosinvehnasta, rukiista ja sekoituksista. Naytteenotto tapahtui myllyissa viranomaisnaytteenottona. 0187:H28 oli yl eisin
seroryhma, mutta yli 20 seroryhmaa todettiin. Seroryhmille 0146 ja 0103 ei | ydetty cgMLST analyysissa (2055 alleelia—yhteistyo
RKI:n kanssa) yhtenevaisyytta humaanikantojenkanssa, mutta yhdelld 0157 kannalla oli yhteys (10 alleelin ero) humaanikantaan
(maantieteellinen etdisyys ndytteenoton valilla 100 km). STEC:id on eristetty kontaminoituneesta maaperasta jopa 100 paivan
jalkeen ensimmaisesta toteamisesta. STEC jauholdyddksia on raportoitu nyt Saksasta, Itdvallasta ja Sveitsista. Kaivattiin taas tietoa,
mika on tilanne muualla Euroopassa. Unkarin edustaja kertoi etta 10 tutkitusta ndytteesta STEC | 6ytyi yhdestd ndytteesta.

E. coli producing Stx2f from food in the Netherlands (Menno van der Voort, NRL Alankomaat)

Kyyhkysista alun perin [6ytyneet toksiinityypin stx2f STEC-bakteerit tunnistettiinihmisille tartuntaa aiheuttaviksi vuonna 2009, ja
viimevuosina ko. STEC tyypin elintarvikeperadisyytta on pohdittu. Elintarvikeperadisyys ja kyyhkyset padasiallisena lahteend on
kyseenalaistettu. Munivien kanojen tutkimuksessa 2015 paatettiin skreenata naytteet (myohemmin myds lihandytteet) stx2f
geenin varalta. Skreenauksessa vuonna 2015 saatiin stx2f positiivisia 14/1479 siipikarjan lihandytteests, mutta kantoja ei pystytty
eristamadan. Lopultavuonna 2016ja 2017 eristettiin kahdesta eri tutkimuksesta (jossa molemmissa aineisto yli 5000 naytettd)
molemmista kaksi isolaattia. Positiivisten ndytteiden joukossa oli yrtteja ja tuoreita kasviksia. Kantoja eristetty lopulta endiivista (2
kpl), mintusta, pinaatista, vuohesta, basilikasta. STEC positiivisten osuus oli 0,03%. Kannat ryhmittyivat tyypityksessa |ahemmaksi
kyyhkyskantoja ja kauemmaksi humaanikannoista. Oletus on, ettd kyyhkyset kontaminoivat kasvikset pellolla ulosteillaan.
Loppupaatelma oli, ettd elintarvikkeet eivat vaikuttaneet merkittavilta i hmisten stx2f -infektioiden | dhteelta. stx2f-skreenauksen
sisallyttaminen uusittavana olevaan standardiin ei pidetty oleellisena.

Characterization of hybrid EXPEC/STEC 080:H2 isolated in Italy (Federica Gigliucci, NRL Italia)

STEC 080 infektiotihmisilla ovat lisddntyneet huomattavasti Euroopassa viime vuosina. Kanta on muuttunut paaasialliseksi | asten
HUS:in aiheuttajaksi Ranskassa. Hybridikannan arsenaaliin kuuluu LEE, pO157 -kaltainen plasmidi (espP, ehxA), stx2 geenit
(padasiassa stx2d). Tamanlisaksi kannoillaon mm. suoliston ulkopuoliseen virulenssiin liittyvia tekijoitd (mm. hlyF)ja AMR kasetti
(jalkimmaiset mosaiikkiplasmidissa). Kahdellekymmenelle Italiassa eristetylle kannalle tehdyn genomianalyysin perusteella STEC-
ExPEC 080 hybridikanta on kiertanyt Italiassa jo vuodesta 2007 ja silld on yhtal&isyyksid Ranskanvastaavaankantaan. Kannatovat
erittdinvirulentteja, ja niiden evoluutiota ja patofysiologiaa on syyta tutkia tarkemmin.

Stefano Morabiton yhteenvedossa tuotiin esiin mm. EXPEC tilanne (mm. lisddntyminen humaanitapauksissa Tanskassa)ja
mahdollinen siirtyminen elintarvikkeisiin. Menetel mistandardointia elintarvikenayttei den tutkimukseen tarvitaan myos muille
patogeenisille E. coli-bakteereille kuin STEC:lle. Tastd aiotaan ehdottaa uutta tydkohdetta CEN:issa. Uusista elintarvikevalittajista
jauhojen merkitysta ei pida vahatell3, ja tutkimustietoa Euroopasta tarvitaanlisdd. Naytteenoton harmonisointi voisi parantaa
STEC tiedonkeruunlaatua (EFSA:lle toi mitettava tieto), nyt kun analyysimenetel méd on saatu Euroopantasolla harmonisoitua.
Tadssatoivotaansuosituksia komissiolta. EFSA:n tydryhma paivittda STEC:in patogeenisuusarviota ja sen jalkeen on toivottavaa,
ettd keskustelu STEC tul osten tulkinnasta jatkuu EU-tasolla.

ECDC on tyéskennellyt paljonListerian parissa, seuraakotdman jalkeen STEC:invuoro? Humaanilaboratoriot suoriutuvat jo hyvin
STEC kantojen tyypityksissa vertailututkimusten perusteella. Epidemiologisessa tyypityksessa PFGE on jo hylatty, mutta WGS
klusterointi tarvitsee viela keskustel ua (mm. sekvenssienlaatu, burst sizes). Elintarvikelaboratorioidentyypityskierroksilla
havaittiin WGS patevaksi toteamaan STEC geeneja (jopa stx-alatyyppej3, joissa erot ovat minimaalisia), mutta muiden
virulenssigeenientoteamisessa voi esiintya huomattavia vaikeuksia. Tulevaisuuden haasteena on saada | aboratorioverkosto
kulkemaan samaa tahtia WGSanalytiikan kehityksessa (koskien kaikkia EURL-verkostoja). Mainittiin lisdksi, ettd MedVetNet
verkoston puitteissa jarjestetd an workshop WGS analytiikan ymparilla (ensi maaliskuu).
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