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G-RAID

* G-RAID - Generic approaches for Risk Assessment of Infectious Animal
Diseases introduction

» geneeristen eldintautien maahantulomallien vertailu

* seitseman eri yhteistyotahoa kuudesta maasta

* rahoitus osittain EFSAlta
(EFSA Partnering Grant GP/EFSA/AFSCO/2017/01 — GAO1)
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TAUSTAA

* Geneerinen malli voi:
* priorisoida eldintautien valilla
 vertailla maahantuloreitteja

* kartoittaa lahestyvien eldintautien varalta
(horizon scanner)

* erilaisia geneerisia RA-malleja oli kehitetty -

Roberts et al. 2011 Vet Rec

De Koeijer et al. 2014
EPIZONE meeting

Kyyro et al 2017
Transboundary Emerging Dis
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1. Tiedon ja kokemusten vaihto
2. Mallien inputin ja algoritmien vertailu
3. Geneeristen mallien validointi?

* Eri mallien yhtenevaisyyksien ja erojen tunnistaminen
* Maahantuloreittien tunnistaminen eri tydkaluilla

* Maahantuloreittien valisten painoarvojen/
todennakaoisyyksien vertailu




NORA

= Nopea eldintautien maahantulon riskinarviointitydkalu

* NORAa kaytetaan elaintautien maahantulon arvioinnissa, kun uusi tauti
tai uusi tautitapaus on havaittu jollakin merkittavalla alueella

* Kahden tai useamman asiantuntijan vastaukset kysymyksiin;
vastausten painotus + kertoimet

Nopea ja karkea arvio riskista
K pea] Kyyro et al. 2017, Transboundary Emerging Dis.

Assessment of the risk of African swine fever introduction
into Finland using NORA —a rapid tool for semiquantitative
assessment of the risk

* Excel-pohjainen tydkalu



https://onlinelibrary.wiley.com/doi/full/10.1111/tbed.12633

Maahantuloreitit W%ﬂ

Taudinaiheuttajalla

NORAssa kontaminoituneet tai

infektoituneet ihmiset Kontaminoituneet
rehu ja kuivikkeet

Infektoitunut liha
ja lihatuotteet

Muut kontaminoituneet

Taudin tavarat ja lilkenne

lImavirtaukset / paatyminen

mekaaniset tai
infektoituneet vektorit

herkkaan
eldaimeen

Kontaminoituneet
kansainvalisen liikenteen

elainkuljetusajoneuvot

Infektoituneet

eldimet Rajan yli vaeltavat

infektoituneet tai
kontaminoituneet villieldimet

Infektoituneet
sukusolut
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NORAN rakenne

* Reittien ja niiden todennakoisyyksien kartoittaminen
e 9 reittia, yht. 63 kysymysta

e Riskin vaikuttavuuden maarittaminen

e 26 kysymysta: sektorin elintarvikearvo, taudin luokitus,
kerrannaisvaikutukset, pelottavuus, zoonoottisuus



Geneeristen mallien input - rautalankaversio

* Mita reitteja kaytossa lahtoalueelta kohdealueelle?
* Mika on taudin prevalenssi lahtdalueella?

* Onko kohdealueella taudille herkkia elaimia?

* Tautikohtaiset parametrit




el
Mallien esittelya 1/2

COMPARE MINTRISK SPARE SVARRA
(UK) (NL) (UK) (SE)
Jatkuva arviointi X X X X X
Reagoi tautitilanteen
X X
muutokseen
Priorisoi N X (X) X X X
maahantuloreitit
Priorisoi taudit X X X
Priorisoi lahtoalueet X X X
semi- semi- semi- semi- )
RA:n muoto kvant. vant. vant. vant. vant. kvant. kvalit.
Riskinarvioinnin kesto >1 vko <3vrk <1vko->1vko >1vko <l1lvko->1vko >1vko <3vrk-—>1vko
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Mallien esittelya 2/2
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Epidemiological cons. .| Economic cons.

y

De Vos et al 2020 Front. Vet. Sci.

FIGURE 1 | Outline of the steps involved in assessing disease incursion risks indicating the entirety of the generic RA tools.

/

TOO |_ Qualitative tool

Semi-quantitative tool

Quantitative tool
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https://www.frontiersin.org/articles/10.3389/fvets.2020.00056/full

G-RAID:n testattavat skenaariot

Tuleeko ASF Suomeen tai Hollantiin? y
Lahtotilanne Hypoteettinen skenaario 1 (HSken1)
* Europan tilanne 2017 lopussa e Saksassa todettu 10 erillistd ASF-

* villisioilla todettu tartuntoja Baltian tapausta villisioilla

maissa ja Puolassa

* kotisikatapauksia: Venaja, Ukraina,
Puola, Romania

* Etaisyys 50 km Hollannin rajasta

Hypoteettinen skenaario 2 (HSken2)

* Suomi ja Hollanti
* ej tartuntoja * Skenaario 1 + yhdessa yhdistelma-

sikalassa todettu tartunta;

* lahimmat villisikatapaukset 2500 sikaa, 18 infektoitunutta

Suomi: Viro, Venaja?
Hollanti: Puolan itaraja
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Mallien tulokset — making of

* Riski perusskenaariossa: Riaseijy

i = kaytetty malli (n=7), j = reitti (n=3), k = kohdemaa (n=2)
* Riskit hyp. skenaarioissa: Risaijper Riszyg
* Mallien tulosten vertailu: suhteellinen riski
RRCountryij = RNLDij/RFINij

RRHSlijk= RHSlijk/RBaseijk ’ RRHSZijk= RHSZijk/RBaseijk
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Mallien tulokset — maiden vertailu

Perusskenaario: erot Suomen ja Hollannin valilla / reitti

Villisiat me o ium
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Mallien tulokset — reittien vertailu
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Geneerinen malli — miksi, miksi ei?

Nopea kayttaa

Kayttaminen ei valttamatta
vaadi mallinnusosaamista

Helposti muokattavissa?

Aidosti geneerisen mallin
kehittaminen haastavaa

Puutteet epavarmuuden
arvioinnissa
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